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Acerca del SiB Colombia

El SiB Colombia es la red nacional de datos abiertos sobre biodiversidad. Esta iniciativa de pais nace
con el Decreto 1603 de 1994 como parte del proceso de creacion del Sistema Nacional Ambiental
(Sina), establecido en la Ley 99 de 1993, y es el nodo oficial del pais en la Infraestructura Mundial de
Informacidn en Biodiversidad (GBIF). Su principal propdsito es brindar acceso abierto a informacion
sobre la diversidad bioldgica del pais para la construccién de una sociedad sostenible. Ademas,
facilita la publicacién en linea de datos e informacion sobre biodiversidad, y promueve su uso por
parte de una amplia variedad de audiencias, apoyando de forma oportuna y eficiente la gestion
integral de la biodiversidad.

El SiB Colombia es una realidad gracias a la participacién de cientos de organizaciones y personas
gue comparten datos e informacioén bajo los principios de libre acceso, transparencia, cooperacion,
reconocimiento y responsabilidad compartida.

Lo coordina el Instituto Humboldt y es liderado por un Comité Directivo (CD-SiB), conformado por el
Ministerio de Ambiente y Desarrollo Sostenible, los 5 institutos de investigacion del SINA (Ideam,
Invemar, IIAP, Sinchi e Instituto Humboldt), la Universidad Nacional de Colombia y Parques
Nacionales Naturales de Colombia. El CD-SiB se apoya en un Comité Técnico (CT-SiB), grupos de
trabajo para temas especificos y un Equipo Coordinador (EC-SiB) que cumple las funciones de
secretaria técnica, acogiendo e implementando las recomendaciones del CD-SiB.

El SiB Colombia promueve la participacién activa del gobierno, la academia, el sector productivo y la
sociedad civil para lograr la consolidacion de informacién confiable y oportuna que apoye la toma de
decisiones a nivel nacional e internacional. Es ademads, el nodo oficial del pais en la infraestructura
mundial de informacion en biodiversidad -GBIF-.

La implementacién del SiB Colombia, a partir del 2000, constituyé el primer resultado del nuevo
enfoque de gestion de datos e informacién en el ambito nacional y se encuentra articulado con el
Sistema de Informacién Ambiental de Colombia (SIAC) como el subsistema de informacién que
soporta el componente de biodiversidad.
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CONVENCIONES DE LOS EJERCICIOS

Férmulas o informacién a usar en la herramienta .
cell.recon.match.id

(copiar y pegar).
Comandos y rutas en OpenRefine. Edit column
Nombres de las columnas. nombreRecon
Enlaces a sitios informativos. www.sibcolombia.net
Menu Columna v

|. INSTALACION

OpenRefine (anteriormente Google Refine) es una herramienta que dispone de un conjunto de
caracteristicas para trabajar con datos tabulares que mejoran la calidad general de un conjunto
de datos. Se trata de una aplicacién que se ejecuta fuera de su propia computadora como un
pequefio servidor web, al que se accede desde un navegador web. Debe pensar en OpenRefine
como una aplicacion web personal y de acceso privado.

Para instalar el software en su computadora, siga los siguientes pasos:
Instalaciéon en Windows

1. Descargue el Open Refine versién 2.8 para Windows aqui’. Esta es la Gltima versién estable.

2. Descomprima el archivo descargado y copie la carpeta resultante en el disco local (C:/)

3. Abra la carpeta y haga doble clic en openrefine.exe. Si encuentra algin problema en este
punto, haga doble clic sobre refine.bat.

3. Aparecera una ventana de comando (que no debe cerrar) e inmediatamente después su
navegador web mostrara una nueva ventana con la aplicacion.

Instalaciéon en Mac

1. Descargue Open Refine versién 2.8 para Mac aqui. Esta es la ultima versién estable.

2. Abray arrastre el icono en la carpeta Aplicacién.

3. Haga doble clic en él y su navegador web mostrara una nueva ventana con la aplicacién.
Notas

1: Si tiene problemas para instalar Open Refine en Mac puede deberse a que sélo trabaja con
java 6 y 7. También puede probar instalando la Ultima versién (no estable) disponible en la web
de OpenRefine.

2: Existe también una versién para Linux.

3. Si al dar doble clic no abre el OpenRefine en el navegador, puede escribir la siguiente direccién
en el buscador (preferiblemente Chrome): http://127.0.0.1:3333/

' https://github.com/OpenRefine/OpenRefine/releases/download/2.8/openrefine-win-2.8.zip
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Requerimientos
1. Java |RE instalado.
2. Google Chrome o Mozilla Firefox instalados, evitar usar Internet Explorer.

Para saber mas
- Instrucciones adicionales sobre la instalacién? de OpenRefine:

- Si ademas quiere hacer algunas pruebas de uso, puede consultar las funciones basicas en la
seccion Introduction to OpenRefine3.

Il FUNCIONES BASICAS
CARGA DE DATOS

ANTES DE EMPEZAR

La carga de datos se puede hacer desde diversas fuentes de datos: TSV, CSV, SV, Excel (xIsy
xIsx), JSON, XML, RDF as XML y datos de Google Docs. La carga de datos implica dos etapas, la
primera es la creacion del proyecto y la segunda es el analisis de la fuente.

CREAR UN PROYECTO

1. Tenga presente el lugar donde almacend el archivo Datos_Estructurados.xIsx
2. Abra OpenRefine y dirijase a la pestafia Create Project. Para cargar el archivo siga la ruta
Get data from > This Computer, y haga clic en Choose Files (Elegir archivos):

OPEN
Reﬁ n e ““?5 A power tool for working with messy data.
h-

Create Project Create a project by importing data. What kinds of data files can | import?

TSV, CSV, *SV, Excel (.xls and .xlsx), JSON, XML, RDF as XML, and Goegle Data

Kpen Praect documents are all supported. Support for other formats can be added with OpenRefine

Impert Project extensions.
Language Settings Get data from Locate cne or more files on your computer to upload:
This Computer Elegir archivos | Ningin archivo seleccionado
Web Addresses (URLs) Next »
Clipboard
Google Data

3. Seleccione el archivo Datos_Estructurado.xlsx y haga clic en Next.

4. Un panel de seleccion aparecera, este le permite especificar el tipo de datos que se
cargan y configurar la manera en la que los datos son leidos.

2 https://github.com/OpenRefine/OpenRefine/wiki/Installation-Instructions
? http://openrefine.org/index.html
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5. Enla esquina superior derecha verd un cuadro de texto en el que puede cambiar el
nombre del proyecto; ndmbrelo Datos_OR y haga clic en el boton Create Project:

Project name Datos_COR Create Project »

6. Espere a que cargue el archivo, esto puede tomar un tiempo dependiendo del tamafio
del mismo.

‘FACETING’

ANTES DE EMPEZAR

Es un método para filtrar los datos en conjuntos mas pequefios para facilitar el uso y analisis,
puede hacerse para el texto, los nimerosy las fechas.

Ejercicio 1. ‘Faceting’ y correcciones masivas

v

1. Dirijase a la columna class, haga clic en el Menu Columna y siga la ruta que se

muestra en la imagen para hacer un Text Facet:

* class ™ order ~ family ™~ genus ™ spec

Facet P Text facet
Text filter Numaeric facet

Edit cells ¢ Timeline facet

Edit colurmn p  Scatterplot facet

Transpose b Custom text facet,..

Sart... Custom Numeric Facet...
View y Customized facets 3

e
Reconcile ¥

2. Asuizquierda aparecera una ventana con el nombre de la columnay el Facet que se
realizo:

* class change
4 choices Sortiby: name count Cluster
Amphibia 72

Ave 533

Mamalia 350

Reptilia 44

Facet by choica counts

Haga clic en count para organizar las clases de la mas a la menos abundante y en name
para organizarlas en orden alfabético.
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3. Corrija las inconsistencias en los nombres de las Clases Aves y Mammalia. Para esto
acerque el cursor al valor que desea corregir y haga clic en Edit, luego en el cuadro de
texto que aparece corrija el error y haga clic en Apply:

* class changa | Il (T preparation
4 choices Sortby: name count Clugter | | 1 Pl
Amphibia 72
Ave 533 T
A ;
Mamalia 350 el o
Reptila 44 e |
Facet by choice counts A W Apply | Cancel

e =50

Vera que todos los valores seran corregidos de manera automatica y las celdas se
transformaran de forma masiva.

4. Realice el mismo proceso con la columna basisOfRecord y sex para que se ajusten al
vocabulario controlado de este elemento (ver Guia rapida de DwC).

* basisOfRecord change | | All bt -4
2 choices Sort by: name count Cluster 1' ggurgj
A.wsl:amuarfntn &n campo 350 TS
En Coleccidn 650
Facet by choice counts

Apply | Cancal

Ertlast Eac

e

tiflicMhame  scie

© sex change

& choices Sortby: name count Cluster = 9nrosins

FEE Indeterminado
Female 180

Hembra 171

M 154 Mplf Cancal
Macho 184 —_— =
Male 159 seniculLs

5. Alfinalizar este ejercicio dirijase en el menu lateral y seleccione la opcién Remove All. Asi
removera todos los Facets y Filtros que tenga en uso

R e ﬁﬁb ‘@;& Datos Estructurados

Facet/ Filter Undo / Redo 42

Refresh Reset All | Remove All

Ejercicio 2. ‘Faceting’ y espacios en blanco

v

1. Dirijase a la columna individualCount, haga clic en el Menu Columna y realice un

Text Facet

SiB Colombia
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2. Asuizquierda aparecera la ventana con el nombre de la columna y el Facet que se
realizo:

* individualCount change
4 cholces Sort by, name count Cluster

1
"
1
1

acet by choke counls

Aunque a simple vista los datos se encuentran sin errores, al realizar este procedimiento
vemos que el programa ha detectado espacios extra y por eso nos muestra cuatro
opciones diferentes para el valor ‘1".

3. Corrija las inconsistencias desde el Menu Columna de individualCount, siguiendo la ruta
Edit Cells > Common transforms > Trim leading and trailing whitespace, vera un mensaje
de notificacion:

Text transform on # cells in column individualCount:
value.trim() Undo

4. Siobserva la ventana del Facet de individualCount, notara que ahora solo existe una
opcién y que los espacios fueron eliminados.

5. Alfinalizar este ejercicio dirijase en el menu lateral y seleccione la opcién Remove All. Asi
removera todos los Facets y Filtros que tenga en uso

Ejercicio 3. ‘Faceting’ y duplicados

1. Dirfjase a la columna catalogNumber, haga clic en el Ment Columna ¥y siga la ruta
Facet > Customized facets > Duplicates facet. A su izquierda vera la ventana del Facet:

« catalogNumber change
2 choices Sortby: name count

false 9as e
true

Facet by choice counts -

Podemos ver que el programa ha detectado valores unicos (false) y valores duplicados
(true).

2. Hagaclic en true y vera los registros. De esta manera se pueden detectar los duplicados
para un analisis posterior. En este caso corrija el registro de Feb 2001 por
46-2300MI12008AV0248 tanto en catalogNumber como en occurrencelD; como se puede
observar en la imagen a continuacién.
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| ID del registro b -V_ Cadigo de lains _V. Codigo de la col | ¥ | Nimero de catal | ¥ | Base del registrc | ¥ Registrado por | ¥ | Fecha del event:

UCH:MH-CZ0:48-  UCN MH-CZO 48 En Coleccion Cardona F; Lopez G 2001/03/118

2300MIZ0084.0242 2300MI20084/ 0242

Cardona F; Lopez C | Feb 2001

UCN:MH-CZ0:46- —
Ja00Mizo0eaozaz | DAt bpertext v |

Apply | Apply to All ldentical Cells | Cancel

Ctr-Enter Esc

Enter

3. Alfinalizar este ejercicio dirijase en el menu lateral y seleccione la opcién Remove All. Asi
removera todos los Facets y Filtros que tenga en uso

FILTROS
Ejercicio 4. Filtro basico y reemplazo de valores

1. Dirijase a la columna scientificName, haga clic en el Mend Columna ¥y luego en Text

filter, aparecera la ventana del Filtro.
2. Escriba en el campo de texto sp. y realice un Text Facet en scientificName para visualizar

los registros con este valor:

* sclentificName
Sp.

L case sensitive | regular expression

“ sclentificName change

5 choices Sort by: name count Cluster

Atrctus sp
carollia sp. 1
Carollia sp.
Centrolene sp. =
Dermanura sp. 4

Facel by choice counts

Este tipo de clasificaciones no determinadas no deben documentarse en el elemento
scientificName, para ello se emplea verbatimTaxonRank.

3. Realice un Text Facet en verbatimTaxonRank y edite masivamente reemplazando las
celdas vacias (blank) con sp., haga clic en Apply.
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© scientificName &hange
5 cholces Son by name count Clustar
Atrctus sp *
carcllia sp

Carollia sp. -

Centrolens sp
Dermanura sp. 4

* wverbatimTaxonRank =~ _  choos

0 choices Sortby. name count Cluster | | |zp,
{blank} 31 o nchode -
Facet

choice counts = | Apply | Cancel

4. Dirfjase nuevamente al Ment Columna Y de scientificName vy siga la ruta Edit cells >
Transform..., luego ingrese la férmula value.replace(" sp.","") tal y como se
muestra a continuacion:

Custom text transform on column Nombre cientifico

Expression Language | Google Refine Expression Language (GREL) ¥ |
sy No syntax error.
P
Preview History Starred Help
row value value.replace("sp.","") -
118. Atrctus sp. Atrctus
494 Carollia sp. Carollia
495, Carollia sp. Carollia
496. Carollia sp. Carollia
497, Carollia sp. Carollia
493, Carollia sp. Carollia
On error '® keep original I Re-transform uptoim | times until no change
set to blank )
' store error

OK Cancel

5. Haga clicen OKy vera el mensaje de confirmacién de que los cambios se han realizado.

Empleando este comando value.replace podemos sustituir cualquier valor de una
columna poniendo dentro de un paréntesis inicialmente el valor a buscar (ej. " sp."),
entre comillas [ “]y luego separado por una coma [, ] el valor de reemplazo (en este
caso ninguno por lo cual se ponen unas comillas vacias [""]).

6. Vaya ahora a las columnas recordedBy e identifiedBy y, empleando la misma funcién del
punto 4, reemplace en cada una el caracter de separacion entre los nombres ["; "] por
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el que acepta el estdndar Darwin Core actualmente para este elemento [" | "] (ver Guia
rapida de DwCQ).

7. Al finalizar este ejercicio dirijase en el menu lateral y seleccione la opcion Remove All. Asi
removera todos los Facets y Filtros que tenga en uso

Ejercicio 5. Filtro avanzado

1. Dirijase a la columna family realice un Text Facet.

2. Haga clicen el Ment Columna ¥ vy luego en Text filter. Aparecer4 la ventana del Filtro.

3. Marque la casilla regular expression. Escriba en el campo de texto la expresion regular
F(?2:(?lae).).$ esta expresion nos permite excluir todas las palabras de la columna que no
terminan en “ae”.

* family change
1 choices Sortby: name count Cluster
Bolitoglossa 1

Facet by choice counts

* family
H?:(7ae).). 9

|| case sensitive ¥ regular expression

Podra observar como los registros que no corresponden a familias han sido filtrados,
usted puede editarlos tal cual como en el punto 3 de Ejercicio 1. En este caso particular
reemplace Bolitoglossa (que corresponde a un Género) por Plethodontidae (la
Familia a la que pertenece el nombre cientifico).

Para conocer mas de las expresiones regulares haga clic aqui.

4. Al finalizar este ejercicio dirijase en el menu lateral y seleccione la opcion Remove All. Asi
removera todos los Facets y Filtros que tenga en uso.

Ejercicio 6. Filtro avanzado Il

¥ yluego en Text

1. Dirijase a la columna scientificName, haga clic en el Menu Columna
filter, aparecera la ventana del Filtro.
2. Marque la casilla regular expression. Escriba en el campo de texto la expresion regular

[.]y realice un Text Facet para visualizar los registros con este elemento:

SiB Colombia 1
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= scientificName thange
1 choices Sortby: name count Cluster

Carollia cf. sowelli 22
Facet by choice counts

“ | scientificName
8

| case sensitive ' regular expression

Podra observar los registros que cumplen este criterio. El elemento
identificationQualifier esta disefiado para almacenar este tipo de informacién y por su

parte el elemento scientificName debe encontrarse sin calificadores.

3. Para hacer el ajuste realice un Text Facet en el elemento identificationQualifier para
editar masivamente, de manera que en los blank se documente “cf. sowelli” Yy se

borre en el scientificName.

* scientificName change
1choices Sortby. name count Cluster

Carollia cf. sowelli 3

Facet by choice counts

© scientificName
1]
|| case sensitive ¥ regular expression

“ identificationQualifier thange

Ochoices Sortby: name count Cluster | [e5 |

{blank) 23 edt noiude B
Apply | Cancel

1 =2

Facet by choic & counts

4. Finalmente estos registros deben quedar documentados con el género Carollia en

scientificName y en identificationQualifier el valor cf. sowelli.

~ scientificName change
1 choices Sortby: name count Cluster
Carollia 5

Facet by choice counts

“ identificationQualifier change

1 choices Sort by: name count Cluster

cf sowelli 5
Facet by choice counts

SiB Colombia
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5. Al finalizar este ejercicio dirfjase en el menu lateral y seleccione la opcion Remove All. Asi
removera todos los Facets y Filtros que tenga en uso.

CONJUNTOS

Ejercicio 7. Conjunto basico

1. Dirfjase a la columna recordedBy, haga clic en el Ment Columna Y 'y luego en Text

facet, aparecera la ventana del Facet con 254 diferentes entradas de datos (choices):

“ recordedBy thange
254 choices Sort by name count Cluster

David H | Arango A | Bedoya J 1 &

Acevedo P | Callggas R | Churchill
<]

Agudelo M | Gonzalez A | Siera 5
| Zapata F 1

Albert L | Folsom J | Brand J |
Sanchez D 4

Albert L | Santa J
Albert L | Unbe A | Vallejo J 1
Abvear M | Sanchez F 1 -

2. Enla parte superior derecha vera el botén Cluster haga clic, aparecera la ventana de

Cluster & Edit para la columna recordedBy.

Cluster & Edit column “recordedBy™

This featurs halps you find groups of difenent sl values thal might be alismatho epeesentatiors of the same thing. For sxample, the o sinngs e York” and “new
work™ and wary [y 8 mifer 1 the B concept & just have cipitalimion diflsmnons, and "Godel™ and "Godel” probably rolor 53 W &l pison. Find out mode ..
Method oy comsion B Keying Function  fingerprint =] 4 clusiers found
Sink Count 3
3 4 * D H; Arango A Bedoya J [ rren Darvid H; Arango A: Basdoya J :i :‘
*  David H; Arango A; Bodoya J | row)
Durvidl H; Arango A; Bedoys J 2—3
# Rows in Clusier
3 152 * aigas | Wargas | |
Vaugas | = i
el (5 ' | B
0= 140
F 3 v Rodrigues Wikon; Giralda F: Marin M (2 Ridtiguas Wison; Girsdo F; M
L Average Length of Choloes
v Wilson Rodriguer; Giralda F) Marin M (1 ﬂ é
2 12 Ghmido D {11 10w Girnlda O B3
« D Giraldo |
Lemgth Yariance of Cholces
0 = 04T 200000000000003
Saloct Al Unaalect Al Export Clusiors  Morge Selected & Re-Cluster  Morgs Solecied & Cioaa  Closa

3. Podra ver la siguiente informacion:
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Cluster size: La cantidad versiones que el algoritmo muestra como similares.

Row count: El nimero de registros por cluster.

Values in cluster: Los valores seleccionados por el algoritmo para esa agrupacion y el

numero de registros por valor.

Merge?: En este cuadro se selecciona si los valores se fusionan en el valor que propone el

algoritmo por defecto.

New cell value: En este campo de texto se puede escribir un valor completamente nuevo

para el clister. También se puede hacer clic en cualquier valor para asignarlo como valor por

defecto.

4. Vaya a Keying Function, seleccione ngram-fingerprint y en Ngram Size escriba 1.

Clustor & Edit column “recordedBy™

This Festuse halg o nd groups of Siflenen! ool viskees Tt might b Meresiting MEgrasenaton of B Sima thing. Fof sxample, B Twi SURGE “Niw York" 8nd “nie
YOrk® ang very ety b0 el i T ST concopt and fust Fave capSalzaton dfferences, and "Gode™ and “Godel” protabéy reter 1o the same peson. Find ou Mo

Mettesd oy coEon (%] iy Furetios nq:-n.-tm-p-na w&uz‘ ¥ clusiens fousd
Cluster  Row  Vakes i Cluster Merge? hew Coli Vo # Cholces in Chuster
- Size Count
a 4 & Dharvad M Arang A; Bosdoya J (0 row Dharviec] B, Srmngey A Bascioyn J

» D M, Arango A; Bedoya J -

& D M, Aranga A, Bossoya J - - |

P T
® R In Chusrlir

a3 112 o il i |

+ Vwpasl [ ow

s dwegas |
2 3 +  Roadrigens YWison: Girsido F; Maris M (0 Reirigeaz Wison: Girsids F. M X I

* Wilaon Fodriguer: Gieaido F; hlars M Averags Length of Cholees

]

2 15 & Lépae J; Mdderaga A Comes O Sdrchaz L 1 Lopee J; dermga A, Comes O I l I I E

= Lépee J; Mddevmga A, Covmeas O Sdnchad 3 8= 4B

Larsna

Lengih Vadancs of Chadoes

2 12 « CasldaD W Géradda D .

» O Graido
2 Ll . IMH;ILZMKW&.S#PIE. Miokng L Agushelo A GORTEr

«  Agudeis M. Goeekies A S 5 Zapain F

Estect Al | Lirdsbect AR Expont Clusdan Wargs Balecied L Re-Cluster  Mergo Seiecied & Cioss  Ciosa

Para conocer mas acerca de los algoritmos (altamente recomendado) haga clic aqui.

Para el primer cluster asigne un valor nuevo, para esto vaya al cuadro de texto de New
cell value y escriba David H | Arango A | Bedoya ] (dejando espacios sencillos). Luego
haga check en el cuadro de Merge?: para ese cluster.

Para el segundo cluster haga clic en Vargas | (la primera opcion: sin espacios adicionales),
automaticamente el valor en New cell value cambiara y la casilla Merge? se chequeara.
Con los restantes evalues si se deben o no agrupar dependiendo de las opciones
disponibles y escoja en tal caso si selecciona o no la casilla.

Una vez escoja las entradas que desee fusionar vaya a Merge Selected & close para
agrupar los valores y volver a la ventana principal. El resultado del proceso deberia verse
asf:
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* I recordedBy thangs
247 cholces Somby. name count Cluster
Acevedo P | Callejas R | Churchill -
S 4

Agudelo M | Gonzalez A | Siema S
| Zapata F

Albert L | Folsom J | Brand J |
Sanchez D 4

Albert L | Santa J 1

Albert L | Unbe A | Vallejo J 1

Alvear M | Sanchez F 1

Alzate F | Agudelo L | Urbe J x

Observe que la cantidad de entradas de datos disminuyd y que la primera entrada de
nombres ha cambiado, es decir |la informacién se simplificé y organiz6 correctamente
gracias a este proceso.

9. Al finalizar este ejercicio dirijase en el menu lateral y seleccione la opcién Remove All. Asi
removera todos los Facets y Filtros que tenga en uso.

111, VALIDACION TAXONOMICA
USO DEL API DE GBIF

ANTES DE EMPEZAR

En este ejercicio se utilizara el API de la Global Biodiversity Information Facility (GBIF) a través de
OpenRefine para verificar la validez taxondmica de una lista de nombres determinada.

GBIF agrupa las clasificaciones de los grupos de organismos de diversos proveedores de
contenido, cada uno de las cuales es soportado por una comunidad de cientificos. Para una lista
completa de los proveedores y descripcion de los mismos ingrese a:

http://www.gbif.org/dataset/d7dddbf4-2cf0-4f39-9b2a-bb099caae36¢

Entre los proveedores de clasificaciones se encuentran:

ColL http://www.catalogueoflife.org/
Index Fungorum http://www.indexfungorum.org/
ITIS http://www.itis.gov/

IUCN http://www.iucn.org/
International Plant Names Index http://www.ipni.org/

The Paleobiology Database http://www.paleodb.org/
Integrated Taxonomic Information System (ITIS) http://www.itis.gov/

World Register of Marine Species (WoRMS) http://www.marinespecies.org/
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Validacion taxondémica

Elimine los facets o filtros que tenga activos.
Para tener una aproximacién inicial al funcionamiento del API dirijase a la columna

recordedBy , haga clic en el Ment Columna ¥y realice un Text Facet. Luego haga clic

en count y seleccione al investigador(es) con mayor numero de registros asociados
(Vargas I).

change invert reset

* Registrado por

240 choices Sortby: name count Cluster
Vargas | 132 extlude &
Rodriguez W | Giraldo F | Marin

“elasquez C | Correa E | Ramirez

J 29

Rudas A | Giraldo D | Tuberquia D

| Uribe F 21 -

Vaya a la columna scientificName. Es importante que estos nombres no contengan
calificadores de como “cf.”, “sp.” o “spp.”, de ser este el caso eliminelos como se mostro
en el ejercicio 4y 6 y deje solamente como valor el nombre cientifico sin autoria.

Para realizar la validacién es necesario que los espacios en blanco en cada nombre
cientifico sean reemplazados por un valor que reconozca el APl (“%20"). Para ello vaya a
Edit column > Add column based on this column e introduzca la expresién (tal y como
aparece) value.replace(" ","%20"); nombre la columna NomAPI.

Add column based on column Nombre cientifico

Mew column name ‘NomAPI\

® settoblank ' store error ) copy value from original column

Expression Language | Google Refine Expression Language (GREL) |

No syntax eror

Preview History Starred Help
row value value.replace(” ","%20")

2. Alouatta seniculus (Linnaeus, 1766) Alouatta%20seniculus %20(Linnaeus, % 201766)

10. Buteo magnirostns
13, Buteo magnirostris
27.  Buteo magnirostris
3. Ameiva ameiva Linnaeus, 1758

33 Ameiva ameiva Linnaeus, 1758

~a R mee cheom B immmmien ATER

Butec%20magnirostns
Buteo%20magnirostris
Buteo%20magnirostris
Ameiva¥20ameiva%20Linnacus,%201758
Ameivat20ameiva%20Linnasus, %201758

[ VY S N VY 1R S arAnaTeA

5. Cree una columna llamada validTax a partir de la columna NomAPI. Para esto haga clic

en Menu Columna ¥

y luego siga la ruta Edit column > Add column by fetching URLs...

e introduzca la expresion (tal y como aparece):

SiB Colombia
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"http://api.gbif.org/vl/species/match?strict=true&name="+value

En el campo Throttle delay escriba 250, haga clic en OK 'y espere a que finalice el proceso;
el tiempo de consulta depende de la cantidad de informacién y de la velocidad de la red
(para este caso no tardara mas de un par de minutos).

Add column by fetching URLs based on column NomAPI

Mew column name I\talidTax | Throttle delay 5-250
milliseconds
On error '® =ettoblank 0 store error

Formulate the URLs to fetch:

Expression Language | Google Refine Expression Language (GREL) ¥ |

gbif.org/vl/species/match?strict=trueiname

Preview History Starred Help

row value "http://api.gbif.org/vi/speciesimatch?
strict=true&name="+value

2. Alouatta®Z20seniculus%20({Linnaeus, %2017 http:(/api.gbif.org/v 1/species/match?
strict=true&name=Alouatta%20seniculus%20(Linnaeus,

10. Buteo%20magnirostris http:/fapi.ghif.org/v 1/species/match?
strict=true&name=Buteo%20magnirostris

13.  Buteo%20magnirostris http:/fapi.gbif.org/v 1/species/match?
strict=true&name=Buteo%20magnirostris

27.  Buteo%Z20magnirostris http:/fapi.gbif.orglv 1/species/match?

etrirt=tric name=Ritant. Mmannirnetric

OK Cancel

Podra observar que en cada celda de la columna validTax aparecen expresiones a partir
del llamado al APl de GBIF para cada nombre cientifico consultado.

132 matching rows (1000 fotal)

Show as: rows records Show: 5 10 25 50 rows

'\ *  Mombre cientific * | NomAPl | validTax

Alouatta senic ulus Alpuatta®% 20senic ulus % 20( Linnasus, %201765)  {"usagekey™ 2435648 "scientific Name™ "Alou:

(Linnasus, 1765) senic ulus® “rank™"SPECIES" "status™"ACCE
senic ulus” “kingdomKey™ 1, "phy lumkey™:44 %
Butec magnirostris Butec% 20magnirestris {"usageKey™ 2430518, "scientific Name™ "Bute:

magnirestris™ “rank™. "SPECIES" "status™."3Y1
magnirestris” "kingdomKey™:1 "phylumiey ™4

Butec magnirostris Butec%20magnircstris {"usagekey ™. 2480518, "scientific Name™ "Bute:
magnirestris” “rank™."SPECIES" "status™."3Y1
magnirestris” "kingdomKey™:1 "phylumKey .4
Butec magnirostris Buteo% 20magnirostris {"usagekey ™ 2480518 "scientific Name™ "Bute:
magnirestris”, “rank™."SPECIES" "status™."S¥1
magnirestris” "kingdomKey™. 1, "phylumiey™.4

Ameiva ameiva Ameivat 20ameiva20Linnasus %201758 {"usageKey™ 2472164 "scientific Name™ " Amei
Linnasus, 1758 ameiva” “rank™:"SPECIES™ "status ™ "ACCEPT
i £ R Gkl U ran A W sl e e L A A W
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6. Para observar claramente con cudl hubo o no coincidencia respecto al nombre cientifico
agregue una columna basada en validTax (Edit column > Add column based on this
column...), nbmbrela Match y emplee la expresion:

value.parseJson().get("matchType")

Add column based on column validTax

New column name |Match|
® set to blank store error copy value from eriginal celumn
Expression Language | Google Refine Expression Lang
value.parselson().gst( "matehType") Ho. sy
4
Preview History Starred Help
row value value.parseJson().get{"matchType")

2. {'usageKey": 2436648 "scientificMame":"Alouatta EXACT
seniculus (Linnaeus,
1766)"."canenic alName":"Alouatta
seniculus”,"rank":"SPECIES","status"."ACCEPTED"
seniculus” "kingdomKey":1,"phylumKey":44 "classki

10.  {'usageKey": 2480518, "scientificName”:"Buteo EXACT
magnirestris (Gmelin,
1788)"."canenicalName":"Buteo
magnirestris”,"rank":"SPECIES" "status":"SYNONY
magnirostris”,"kingdomKey":1."phylumkey":44 "clas: i

OK Cancel

7. Realice un Text Facet a la columna Match y seleccione FUZZY, que denota los nombres
cientificos con los que no hubo coincidencia exacta.

* Nomhre cientifico thange
2 choices Sortby: name count Cluster
Dermanura cinereus 2 -
Dermanura glaucus 1 i
* Match ¢ hange invert reset
2 choices Sortby: name count Cluster
EXACT 129 “
FUZZY 3 exclude

No encuentra coincidencia total para este caso con Dermanura cinereus ni Dermanura
glaucus.

8. Para limpiar este error GBIF también le retorna a través del APl una posible opcién de
nombres cientificos validos de acuerdo a los que no reconoci6 totalmente. Para revisar
esto agregue una columna basada en validTax (Edit column > Add column based on this
column...), ndmbrela validName y emplee la expresion:
value.parselson().get("species"), luego haga clic en OK.
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Add column based on column valid Tax

New column name lvalidName

'® set to blank ' store error ' copy value from original column

Expressicn Language | Goegle Refine Expression Language (GREL) v

row

854.

OK

value.parselson().get("species™)

B855.

861.

No syntax error

®

o

Preview History Starred Help

value value.parseJson().get("species”)

{"usagekey":8234645 "scientificName™:"Dermanura Dermanura cinerea
cinerea Gervais, 1856"."canonicalMame”:"Dermanura

cinerea" "rank™:"SPECIES" "status":"ACCEPTED"."coi
cinerea”,"kingdomKey":1,"phylumKey" 44 "classKey":2

{'usageKey":8234645 "scientificName™:"Dermanura Dermanura cinerea
cinerea Gervais, 1856","canonicalMame”:"Dermanura
cinerea” "rank™:"SPECIES" "status":"ACCEPTED" "col

cinerea”,"kingdomkKey":1,"phylumkey":44 "classkKey":2

{'usageKey": 4832192 "scientificName”:"Dermanura  Dermanura glauca -

amAm R " e

Cancel

Haciendo un Text Facet en la columna validName vera que GBIF reconoce que la especie
que seguramente desea documentar es Dermanura cinerea y Dermanura glauca,
respectivamente.

“ Nombre cientifico change
2 choices Sortby: name count Cluster
Dermanura cinereus 2 -
Dermanura glaucus 1 =
“ validName change
2 choices Sortby: name count Cluster
Dermanura cinerea - -
Dermanura glauca 1 -

9. Corrijay edite entonces las inconsistencias en la columna Nombre cientifico de acuerdo
al validName.

* Nombre cientifico change
2 choices Sortby: name count Cluster
Dermanura glaucal
Dermanura cinerea 2 -
Dermanura glaucus | edit include _

Apply | Cancel

10. Habiendo realizado el proceso de verificacién y limpieza de nombres cientificos elimine
las columnas adicionales que se crearon para este fin (NomAPI, validTax, Match y

SiB Colombia
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validName) Para ello haga clic en el Menu Columna Y de cada unay siga la ruta Edit
column > Remove this column.

Splitinto several columns...
Add calumn based on this calumn...
e * | Add column by fetching URLS...
Textfilter
Edit cells > Rename this column
Edit column » Remove this column
Transpose ¥ | Move column to beginning
Sort... Move column to end
View F | Move column left
Reconcile » Move column right
Ejercicio 9. Exportar el archivo

Existen multiples maneras de exportar los archivos en OpenRefine, la siguiente es la que ha
mostrado funcionar en todos los casos.

1. Enlaesquina superior derecha haga clic en el boton Export
2. Seleccione Custom tabular exporter... aparecera la ventana de exportacion:

Custom Tabular Exporter

Content Download Upload Option Code
Select and Order Columns to Export Options for occurrencelD

For reconciled cells, output
¥ occurrencelD

* Matched entity's name Cell's content
¥ parentEventiD Matched entity's ID
¥ eventlD ¥ Link to matched entity's page ¥ Output nothing for unmatched
cells

¥ eventTime
® |SO 8601, e.g., 2011-08-24T18:36:10+08:00

¥ institutionCode Short locale format Medium locale format
@ collectionCode Long locale format ' Full locale format
Custom
| catalogNumber Help
¥ Use local time zone ¥ Omit time

¥ pasisOfRecord

¥ recordedBy
Select All | De-select All
¥ Qutput column headers ¥ Qutput empty rows (ie all Ignore facets and filters and export all rows

cells null)

Cancel

3. Enla pestafia Content puede seleccionar las columnas que quiere exportar, si selecciona
Ignore facets and filters and export all rows todos los facets y filtros seran ignorados,
esto sucede cuando solo queremos hacer visualizaciones de los datos.
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4. Vaya a la pestafia Download y seleccione el separador de caracteres que desee, en este
caso use Other formats y elija la opcion Excel(.xls). Haga clic en Download y guarde su
archivo.

Custom Tabular Exporter

Content  Download Upload  Option Code

Line-based text formats Other formats

() Tab-separated valugs (TSV) @ Excel (xls)

(1 Comma-separated values (CSV) (1 Excel in XML (.xlsx)
() Custom separator it () HTML table

Line separator n

Character encoding UTF-8

Preview Download

Cancel

*Para proximas ocasiones, también puede exportar el proyecto siguiendo la ruta Export
> Export project. De esta manera puede descargar el proyecto para trabajarlo en
OpenRefine desde otro equipo.

V. FUNCIONES ADICIONALES

Puede hacer esta operacién de manera masiva con la opcién Transform en la columna All, que
es la primera columna de OpenRefine. Para hacerlo sigas estos pasos.

1. Dirfjase a la columna All, haga clic en el Ment Columna Yy de clic en Transform.

Re 4ﬁ""ew Datos_OR  pemalink

Facst/ Filter | 1000 rows
) Show as: rows records
i -\“.‘:::‘- - Al - D
Using facets and filters occurmencel
Transform -HERP 45
D0SREGOT.

Use facets and filters to select subsets
of your data to act on. Choose facet and Facet b
filter methods from the menus at the top P ;
of each data column

Edit columns 2
Mot sure how to get started?

Watch these screencasts View P

2. Enlaventana emergente inserte el siguiente texto: “ value.replace(/\s+/," ").trim()". Para
finalizar de clic en OK.
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Expression

valug.replace(/\s+/," ').value.trim()|

Preview Histary Starred Help

row value value.replace(l\s+/," ").value ...

Cn arror *' keep original ) Re-transform up to 10 | times until no change
' set to blank
! store error

Ok Cancel

Al ejecutarlo vera que hay cambios sobre el elemento recordedBy en 3 celdas, y en el elemento
verbatimElevation en 1000 celdas.

VI. ENLACES ADICIONALES

Rutinas de validacién del SiB Colombia en Open Refine:
https://github.com/SIB-Colombia/data-quality-open-refine

Name validation Tutorial:
https://docs.google.com/document/d/1tkDRXIYhmassYAk5T4v50ac5prFQjAiSMr |EGTvhRo/edit

Higher Taxonomy Tutorial:
https://docs.google.com/document/d/1XZ pM9gldQzHzI8wfUCVea-52yub5T 3tc-snBgPRa0/edit

Servicios de reconciliacién taxonémica:
http://iphylo.blogspot.com/2012/02/using-google-refine-and-taxonomic.html

Documentacién para usuarios del programa:
https://github.com/OpenRefine/OpenRefine/wiki/Documentation-For-Users

Lista de recursos disponibles para OpenRefine:
https://github.com/OpenRefine/OpenRefine/wiki/External-Resources
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